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بكارگيري توالي هاي تكرار ي پاليندروميك كوتاه با فاصله تنظيم شده خوشه اي در 
 محصولات باغي

 
  مصطفي خوشحال سرمست

 شكده توليد گياهيعضو هيئت علمي دانشگاه كشاورزي و منابع طبيعي گرگان، بخش علوم باغباني، دان
 mkhsarmast@gau.ac.ir نويسنده مسئول:*

 
 چكيده

) به وسيله نوكلئاز هاي وابسته به يك توالي خاص ابزاري قدرتمند براي TGMتغيير هدفمند ژنوم (
والي هاي تكرار ي آشكار سازي كاركرد ژن و پيشبرد محصول هاي باغي خواهد بود. اخيرا ت
(يك اندونوكئاز  Casپاليندروميك كوتاه با فاصله تنظيم شده خوشه اي يا كريسپر وابسته به پروتئين 

يك توالي خاص افزوده شده اند.  ويرايشگر) به جعبه ابزار نوكلئاز هاي RNAهدايت شده به وسيله 
راهنما بوده كه عمل  RNAنتز يك تغيير هدفمند ژنوم به وسيله اين سيستم به طور كلي وابسته به س

داراي سه نوكلوتيد از پيش مشخص شده براي برش را فراهم كند.  DNAبه يك  Cas9هدايت پروتئين 
فناوري ارزان، ساده براي  CRISPRبرخلاف نوكلئاز هاي وابسته به يك توالي خاص درگذشته، 

نوكلوتيد تا يك قطعه بزرگ ژن،  . اين فناوري توانايي حذف چندباشد ميمهندسي ژنوم هاي پيچيده 
. اين فناوري توانايي زيادي از جمله تغيير در باشد ميجايگزيني قطعه هدف با يك ژن جديد را دارا 

رنگيزه هاي گل، متابوليت هاي مربوط به عطر گل، تغيير مسير توليد متابوليت هاي ثانويه در گياهان 
. اين فناوري باشد ميو نمو محصول هاي باغي را دارا دارويي و بسياري از فرايند هاي مربوط به رشد 

ابزاري دقيق براي شناخت بهتر ژن هاي با كاركرد غير مشخص و شناسايي بهتر ژن هاي موجود خواهد 
بود. در اين قسمت ما گام هاي لازم براي طراحي يك سيستم كريسپر را شرح داده و به كاربرد هاي اين 

 ن باغي مي پردازيم.فناوري در مهندسي ژنوم گياها
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